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La resistenza sistemica acquisita (SAR)
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Virus, funghi e batteri sono in grado di
attivare uno specifico sottogruppo di risposta
di difesa noto come SAR, che implica la
produzione locale di acido salicilico (SA)



Il gene di suscettibilita DMR6
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Varieta tolleranti a
Peronospora

Spegnhimento del gene
di suscettibilita DMR6
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Spegnimento del gene di suscettibilita DMR6

* Disegno di tre gRNA in grado di riconoscere differenti porzioni del gene
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* Trasformazione Genetica della Cv. San Marzano

Engineered CRISPR/Cas9 System
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Step per l'ottenimento di linee mutanti
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Piante mutate senza alcuna traccia di DNA esogeno



Analisi molecolari delle linee T1
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Sequenziamento del genoma dellalinea T1_21
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SgRNA DETAILS




Sequenziamento del genoma dellalinea T1_21

TCTAGCGGAATCAACCACTCTACTCTTCCTCAAAGTTA

sgRNA1 | TCTAGCGGAATCAACCACTCTACTCTTCCTCAAAGTTAC A-Reference

sgRNA

sgRNA3 GGAAATCGTGAGCAGATATTGCAGGGAAATTCGTCAACT

GGAAATCGTGAGCAGATATTGCAGGGAAATTCGTCAACTC-Reference
SgRNA

Assenza di DNA esogeno e mutazione in omozigosi a livello del gene dmr6
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Genomic Off-target vs
DNA On-target
Editing

sgRNA Number of off target in the genome Incoding Non coding /éNP/Indel

gRNA1 21 2 19 0
gRNA3 10 1 9 0
total 31 3 28 0




Peronospora in pomodoro

Phytophthora infestans




Valutazione della tolleranza a Peronospora
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Detached leaf assay
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Performance fisiologiche
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Valutazione della tolleranza a stress idrico
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La linea di breeding selezionata all’interno del nostro progetto:

v’ si distingue dalla pianta controllo solamente per piccole mutazioni puntiformi a livello del
locus genico DMR6 (2 nucleotidi su un miliardo di basi)

v puo essere utilizzata sia come varieta d’elite o per programmi di miglioramento genetico

v risulta indistinguibile dalle piante che potrebbero essere ottenute a seguito di mutazioni

spontanee

LIBERIAMO IL FUTURO
DELL'AGRICOLTURA

Il genome editing € un
passo avanti decisivo.
Ma solo perché rende
molto piu facile quello
che abbiamo sempre
fatto.




